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Titulo proyecto
Identificacion de genes responsables de la longevidad de las semillas

Valoracion proyecto
4

Descripcion proyecto

La longevidad de las semillas es una propiedad crucial para el mantenimiento de la diversidad genética de las
plantas en la naturaleza y en bancos de semillas. Las semillas gradualmente pierden viabilidad durante el
almacenamiento y la velocidad de envejecimiento depende de factores ambientales y genéticos. Para llegar a
la identificacion de los genes responsables de este rasgo, se ha realizado un analisis de asociacién de
genoma completo (GWAS), utilizando méas de 250 variantes naturales de la planta modelo Arabidopsis
thaliana. Los resultados preliminares nos estan permitiendo la identificacion de SNPs altamente asociados a
longevidad de semilla. Los genes cercanos a esos SNPs son considerados candidatos a estar implicados en
estos procesos. La seleccion de estos genes candidatos, asi como la comprobacion de su relacion con la
longevidad mediante el uso de mutantes de pérdida de funcion sera el objetivo principal de este proyecto.

Actividades a realizar por el alumno

El estudiante realizara estudios de seleccién de los genes candidatos, basandose en su anotacion estructural
y funcional. Seguidamente, realizara estudios de expresién en semilla para comprobar que dichos candidatos
se expresan en este tejido. Paralelamente, se realizaran estudios de genética reversa con mutantes de
pérdida de funcion en los genes seleccionados, que se caracterizaran fenotipicamente y se haran estudios de
envejecimiento acelerado para comprobar si dichos mutantes tienen un fenotipo de mayor o menor longevidad
que la planta silvestre, y corroborar asi su impliaccion en el mantenimiento de la viabilidad de la semilla. Por lo
tanto, el estudiante utilizara herramientas bioinformaticas para seleccionar los genes mas relevantes, técnicas
de biologia molecular, como extraccion de acidos nucleicos, sintesis de cDNA y qRT-PCR, entre otras, y se
familiarizara con la principal especie modelo en plantas.

Horario
A convenir
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